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@«6*‘“' Les phages
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& Les phages ?

e_‘:
B
* Phages a
. Phagesoi\ééﬁDN (simple brin, double brin)
06)()}\
. {g&OO nm

.006\
&
¥
Q(o
4
A\
s
N
Pod®viridae
Ol
AS
¥
Q'l‘("
©
) V b =
v " O : . 5
crédit: C. d’Humi®res, L. Debarbieux Institut Pasteur 23




& Les phages ?
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Comment Ies@phages peuvent-ils véhiculer du
ma;érlel génétique bactérien ?
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Comment Ies@phages peuvent-ils véhiculer du
matérlel génétique bactérien ?
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Genes de resistance aux antibiotiques: emergence
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Phages et genes de résistance aux antibiotiques
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Phages et gemes de résistance aux antibiotiques
Obsewatlons particules phagiques
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Passage de gepes de resistance aux antibiotiques
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\oTaux de transduction?
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Microbiote intestinal
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Mlcroblote intestinal:
Antlblothﬂe et genes de résistance (Phage)
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Mlcroblote intestinal:
AnthIOthﬂe et genes de résistance (Phage)
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Microbiote intestinal:
Antlblotlefue phage et genes de resistance
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Microbiote intestinal:
Ant|b|0t1q°ue phage et genes de resistance
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Les phageS véhiculent des genes de
res&ﬁ:ance aux antibiotiques:
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Analyse des phages dans le microbiote intestinal:
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Mlcroblote intestinal:
Ant|b|ot|qrﬁe et genes de résistance (phage)
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