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Résuitats

». 569 E. farcium, 117 E. faecalis

» 52 % vanA, 28 % vanB, 20 % van(=)

M E.faeciumrvanA
E.faecalis vanA

W E.faecium vanB

W E.faecalis vanB

M E.faecium souches

sensibles

N.E.faecalis sruuches
sensibles




Résuitats

Distribution.des CMI (mg/L) de la dalbavancine
selon le génotype de résistance a la vancomycine

250

200 =

Sensible si CMI's-0,25 mg/L (CLSI)

150

100

50

<0,015

0,03 0,06 0,12 0,25 \),5 1 P 4 8 16 >1s

vanA HEv>nB M souches sensibles

Génotype
(nombre
de souches)

VAN TEC DAL
)

CM|50 CM|90 CMi5o CM|90 CM|50 CM'go

vanA (354)
vanB (193)

van(-) (139)

>256 >256 64 256 16 >16 2,3
128  >256 0,5 0,5 0,06 16 68,4

1 2 0,25 0,5 0,06 16, 84,9




Résuitats

Distribution.des CMI (mg/L) de’la télavancine
selon le génotype de résistance a la vancomycine

160 X
» ; Sensible’si CMI < 0,25 mg/L (cLSt), !
|
120 - i
100 +— l 2
I 4
80 >
; ' N
JO l ’
’ J ‘
20 ¢
0 4 i | Elees { : : ) :
<0,015 0,015 0,06 0,5 1 ) 4 >4
vanA HMvanB M souches sensibles
Génotype VAN TEC DAL TEL
(nombre % S % S
de SOUChES) CM|50 CM|90 CMi5o CMlgo CM|50 CM|90 CMISO CMIQO
vanA (354) >256 >256 64 256 16 >16 2,3 2 4 2,8
vanB (193) 128 >256 0,5 0,5 0,06 16 68,4 0,03 0,12 94,8
van(-) (139) 1 2 0,25 0,5 0,06 16 84,9 0,12 0,25 95,7




Résuitats

Distribution des CMl.de I'oritavancine selon le génotype de
résistance a la vancomycine

120 O
100 Sensible si CMI.<0,12 mg/L (CLSI) :
80 - L.
)
60 ———¢
40 I
|
0 ﬁ -__l,_:__ : e s N
<0,002 0,004 0,008 0,015 0,06 0,12 0,25 0,5 >1
vanA E.vcnB M souches sensibles
Génotype VAN TEC DAL TEL ORI
(nombre % S % S ‘ %S
de SOUChES) CMlsg CMlgg | CMi50 CMlgg | CMIsg ™. CMlgg CMlsp CMilgo CMlso  CMilgg
vanA (354) >256 >256 64 256 16 >16 2,3 2 4 2,8 0,06 0,25 82,2
vanB (193) 128 >256 0,5 0,5 0,06 16 68,4 0,03 0,12 94,8 | 0,008 0,06 93,3
van(-) (139) 1 2 0,25 0,5 0,06 16 84,9 0,12 0,25 95,7 {0,015 0,06 95




Résuitats

. La quasi-totalité des souchesvanA étaient.résistantes a DAL et TEL tandis que-la
majoriié restait sensible>aORI.

* Flus de 90 % des souches vanB étaient sensibles a TEL 2t ORI contre seulement 2/3
pour DAL.

* Alors que toutes les souches. van(-) étaient sesisibles aux GP,'5a 15 % d’entre-elles
étaient-catégorisées résistantes aux lipoglycopeptides.

Génotype VAN TEC DAL TEL ORI

(nombre % S % S ‘ % S
de souches) CMlso CMlso | CMiso  CMlso | CMIdg™. CMisg CMI& ~CMilsp CMlso  CMilsg
VanA (354) 5256 >256 | 64 256 | 16  >16 |23 ) 4 i 28 1| 0,06 .029 [82,2
vanB (193) 128 256 | 05 051006 16 l|es4ll 003 12 |o48|| 0,008 0,06 [933
van(-) (139) < 2 | o025 05 | 006 160 “4849|| 0,12 025 |957|t0015 o006 | 95




Disclssion

»_ Lien entre résistance aux glycopeptides et activité des lipoglycopeptides sur les
entérocoques connu

Dalbavancine

Pfaller et ¢ii. 2018 collection 2015-2016

E. faecalis E. faecium

Génotype DAL Génotype CGAL Génotype DAL

(nombre %S (nombre | < %S ¢ (nombre % S

de souches) de souches) de souches)

CMlsq CMlgg CMlsg | CMlgg CMlsgy| CMigg
vanA (354) 16 >16 2,3 vanA (43) >2 >2 0] vanA (386) >2 >2 ..ol
1 A |‘—_‘
vanB (193) 0,06 16 68,4 vanB (6) 0,06 NR 66,7 vanB (19) 0,06 >2 73,7
r-
van(-) (139) 0,06 16 ﬁ;?J van(-) (2022) 003 | 0,06 100. wvan() (531) 0,06 i 0,12 100

} Pfaller et al. 2C18



Disclssion

»_ Lien entre résistance aux glycopeptides et activité des lipoglycopeptides sur les
entérocoques connu

Télavancine

Duncan et al. 2017 collection2014

E. faecalis E. faecium

Génotype TEL Génotype PEL Génotype TEL
(nombre (nombre (nembre

%.S - % S % S

de
)

de SOUCheS) CMlsq CMlgg de SOUChES. CMlsq CMlgg SOUChES) CMlsg CMlgg
vanA (354) 2 4 2,8 vanA {11) 2 >2 0 vanA (207) 1 p i0,1
vanB (193) 0,03 0,12 94,8 vanB - - - vanB (17) 0,03 0,25 100
van(-) (139) 0,12 0,25 95,7 ! van(-) (711) ~ 012 0,12 | 99,9 van(-)(289) <0,015; 0,03 100

} Duncan et al. 2217



Oritavancine

ORI I

Génotype
(nombre -1 %S
de souches) CMisg CMiyq
vanA (354) 0,06 0,25 82,2
.

vanB (193) 0,008 0,06 93,3

s .
van(-) (139) = 0,015 0,06 95

Biedenbach et . 2015

Biedenbach et al. 2015.collection 2011-2014

E. faecalis E. faecium
Génatype ORI Génotype ORI
(nombre %S  (nombre )
de souches) CMiso [ CMilgg de souches) CMlsg CMlgo
vancoR (41) 0,12, 025 756 VancoR 0,06 0,12 93,8
(210)
vanco S (982)( 0,015 | 0,03 99,4 E’f;‘;)o S 0,008 | 0015 100




Oritavancine

ORI I

Génotype
(nombre -1 %S
de souches) CMisg CMiyq
vanA (354) 006 | 0,25 82,2
.

vanB (193) 0,008 0,06 93,3

s .
van(-) (139) = 0,015 0,06 95

Biedenbach et al. 2015.collection 2011-2014

E. faecalis E. faecium
Génatype ORI Génotype ORI
(nombre %S  (nombre )
de souches) CMiso [ CMilgg de souches) CMlsg CMlgo
vancoR (41) 0,12, 025 756 | vancoR 0,06 0,12 93,8
(210)
vanco S (982)( 0,015 | 0,03 99,4 z’f;‘;)o S 0,008 | 0015 100
Pfaller et ¢!. 2018 collection 2010-2014 Europe
E. faecalis E. faecium
Génotype OR! Génotype ORI
(nombre 2 %S (nombre % S
de souches) CMlza | CMlgg dessouches) CMlso CMlsp
vanA (394) 0,015 0,06 99,6
vancoR (25} 0,25 0,5 44 O
vanB (61)  <0j008| <0,008
e 0,015 | 0,03 99,8 van(-) (954)(,<0,008| <0,008
(2012)
Pfaller et al. 2018 collection 2010-2014 US
E. faecalis E ‘uecium
Génotype ORI Génotype ORI
(nombre %S (nombre % S
dé souches) CMlsg CMlgo de soucha:; CMlsg CMlgo
vanA \706) 0,03 0,12 96,6
vancoR (65) 0,25 0,5 33,8 —
vanB (30)  <0,008 [\ 0,015 100
vanco S
(1797) 0,015 0,03 99,6 van(-) (241) <0,008 <0,008 100




Disclssion

¥ _“Lien entre résistance aux glycopeptides etactivité des lipoglycopeptides
sur les antérocoques connu

» Mais différence ‘plus marquée de réesultats avec les autres études :

0,4 % des_394 souches européennes d’E. faecium vanA-sont R
oritavancine (Pfaller et.al.) contre 17,4 % de nos 350'souches d’E. faecium
vanA

99,4 a 100 %:des souches sensibles a la vancomycine I'étaient également
au lipoglycopeptide testé contre seulement 85 a 95 % des-souches e
notre travail

=> Existence d’un avitre mécanisme de R ?



Conclusion

» Borne activité des LPG sur les souches vanB et van(-)
Seule ORI est souvent active sur les souches vanA

» Contrairement aStaphylococcus aureus pour lequella
sensibilité aux LGP peut étr2 déduite-de celle a la-VAN,
certaines souches d’entérocoques:S:aux GP sant'R aux
LGP (mécanismes a explorer).

= CMIdu LGP envisagé a déterminer pour@ne infection a
entérocoque
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