
Prévalence du nouveau gène de résistance 

au linézolide poxtA chez les entérocoques en 

France

Dejoies L1, Boukthir S1, Zouari A1,2, Potrel S1,2, Collet1,2, Auger G1,2, Cattoir V1,2

1CHU de Rennes, Service de Bactériologie et Hygiène Hospitalière, Rennes, France
2CNR de la Résistance aux Antibiotiques (laboratoire associé 'Entérocoques), Rennes, France



Introduction – Infections à entérocoques 

• En 2017 en France

• E. faecalis : 3è position

• E. faecium : 11è position



Introduction – Infections à ERV en 2017 

• Stratégies thérapeutiques

• Linézolide (LZD)

• Daptomycine

• Tigécycline

Souches 

invasives

E. faecalis E. faecium



Introduction – Résistance au LZD

• Mutations chromosomiques

• ARNr 23S

• protéines L3/L4



Introduction – Résistance au LZD

• Mutations chromosomiques

• Acquisition de plasmides

cfr et cfr(B)

Association de 

mécanismes

Méthylation de cible Protection ribosomale

optrA poxtA



Déterminant poxtA

• Décrit en 2018 chez S. aureus1

• Souche clinique de SARM porteuse de cfr et d’une mutation de L3

• optrA et poxtA : 32% d’identité

• Protection ribosomale (famille ABC-F)

• IS1216-like de part et d’autre : transférabilité

• Gènes homologues retrouvé chez d’autres Gram + 

• Souches vétérinaires +++
1Antonelli A et al., JAC. 2018



Déterminant poxtA

D’après Antonelli A et al., JAC. 2018
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• Expression chez d’autres souches



Etablir les premières données de prévalence de poxtA au 

sein de souches cliniques d’entérocoques en France

Objectifs



Matériels & Méthodes

• Collection CNR de 338 de souches cliniques d’entérocoques (2016-18)

• 67 souches d’E. faecalis (20 %)

• 271 souches d’E. faecium (80 %)

• Recherche des gènes de résistance associés

• Test de sensibilité aux antibiotiques

• Disques en milieu gélosé

• Système Sensititre (Thermo Fisher)

• CMI au LZD par microdilution en milieu liquide (BMD)



Résultats – Prévalence de poxtA

• 5,9 % des souches

• 1 E. faecalis (1,5%)

• 19 E. faecium (7%)

Absence de cfr, optrA ; sensible aux glycopeptides

9 ERV (78% vanA, 22% vanB)

10 souches sensibles aux glycopeptides dont 1 associant poxtA et optrA

20 souches, 20 établissements
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Résultats – Distribution des CMI au LZD des souches poxtA(+)

Méthode BMD

EUCAST 

résistance au LZD si CMI > 4 mg/L

2 souches « sensibles » à 24h



Conclusion / Perspectives

• Diffusion de poxtA chez E. faecium en France : liée à l’utilisation plus 

importante du LZD depuis sa générication ?

• Diffusion chez des bactéries à Gram positif d’origine humaine et animal

• E. faecium poxtA(+) d’origine porcine2

• Pression de sélection : florfenicol

• Gène poxtA à 100% identique à la souche de SARM humaine

2Brenciani et al., JAC. 2018



Conclusion / Perspectives

• Performances de détection des techniques conventionnelles ?

• Intérêt d’une incubation à 48 h ?

• Support, environnement génétique et transférabilité en cours d’étude



Merci de votre attention


