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Résistgﬁﬁzes plasmidiques au LNZ
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Surveillaﬁgé CNR des Staphylocoques
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e Caractériser les fonds gemeilques des souches de
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Caractér;sgtion des souches de Nantes
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Espéces Date Prélevements Mécanismes de
d’isolement résistance

S. aureu@"ov 17/06/2015 Pus cfr 12
S. ep/d@?m/d/s 21/01/2016 Os cfr + mutatlon G2576T >256
S. eﬁ/derm/d/s 27/01/2016  Hémoculture cf@,@ mutation G2576T 48
ef,f epidermidis  30/05/2016 Os e‘tfr + mutation G2576T >256
S. epidermidis  15/11/2016 Os EQ@(& cfr + mutation G2576T >256 (\@‘2

18/11/2016 cfr
S. aureus 26/11/2016 %@e cfr 3‘8

S. epidermidis  16/12/2016 I;lﬁ%oculture cfr + mutation G2576T C\Qa,f&>256

S. epidermidis 15/02/2017 ResplratOIre cfr + mutation G2576T sz’e' 96

S. epidermidis 17/02/20&‘? Hémoculture cfr + mutation 62576*? >256
«0

S. aureus

> cfr seul =» augmentation modérée de ta CMI

> ¢fr + mutations = forte augmentation de la CMI




KS\@’- V 4 [ V 4
Materiel et méethodes
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- Caractérisation des
plasmidesprésents

- Typage MLST
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Résuitats.< Caractérisation plasmidique
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’“ﬁRésuItats - MILST

> 3 souches de S. aureus :

* 3 fonds genethues thferents
.+ CC8:S5T8,ST72 et&\‘gT2416 Y,
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Méme fond génétique

=> NMiéme plasmide dans le méme fonci génétique
connu comme prédominant dans les infections ...

>7 sou@ﬁes de S. epidermidis S



Resultats — Caracteérisation des
8. epidermidis ST2

L«é°§ 7 S. epidermidis de Nantes étaient rifampificine R...



Résult&ats — Caractérisation des
& S. epidermidis ST2
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Les 7 S. epig€rmidis de Nantes étaient meticilline-R et rifampificine-R ...
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,@c,ef“ [l clone ST2 (BPH0662)
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Résultats - Arbre phylogénétique
Maximum likehood tregaé%%?c la souche RP62A

S epidermidis gﬁ((\u'ee rif-R

] clone ST2 mixed

mutations RpoB D471E et 1527TM
B presente
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microbiology

Global spread of three multidrug-resistant
lineages of Staphylococcus epidermidis
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=» Les 7 S. enidermidis-de Nantes appartienner:t au clone
endémique ST2 mixed multi-résistant de diffusion mondiale
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s Conclusion
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oo hEIE descrcgﬁlon de la diffusion dans un méme hoépital d’un
memacﬁlasmlde cfr+ dans différentes souches de S. aureus
etoab‘é S. epidermidis
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e Diffusion en France du clone panq&éemlque mondial S. epidermidis
“ST2 mixed” multirésistant a\égﬁt acquis une résistance &
additionnelle liée au gene@)’r &8
b

Q,Q <9
N
AAUX souches degz,\‘?’aphylocoques résistantes au Ilnezollde ds"" b

notamment avgc des CMI modérément élevees (=cfr+)lg
s Tomt

& - Envoi au CNR ©
)

&

&0\ NS LA

\)(9 rLQN Y -

STAPHYLOCOQUES o &
Cenua National de Référence \,19 o )
S - .




RICAI 2018

SEEIEMEUTOINTLENUISCIPNITEE;
de Crlmigtndreis Ani-lrigetsyse

Merci de votre attention !

CNRK des staphylocoques Laboratoire de bacteriologie
Pathogénie des staphylocoques CHU de Nantes

Frédéric LAURENT, Francois VANDENESCH, Anne TRISTAN

Céline DUPIEUX-CHABERT 'ne C

Patricia MARTINS SIMOES Michéle BES  dLise CREMET,

Alan DIOT Caroli RON | s &, Pas;&: BEMER b
. Christophe GINEVRA -~ L~ Emelme JEAN‘\IE e Sté ne.CQRVEc
' Marina CORTES FARREL i.f;;‘?,‘ 1 Bt §

. Et tout l@reste de'l' q#&é__ﬂ

* AL

'd
,;f
a\
a N LN
2 o
) ‘

L

| _ARSE
=3 . y P_

g 4 .
w‘- ‘,7’ " i

l

=
=
=
=
=

[V -
. AQ
STAPHYLOCOQUES JSa=

Centre National de Référence



