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 20 lits: 8 Réa.néonat,

6 Soins intensifs 

6 Néonatologie  

 En continuité géographique avec un personnel soignant 

et médical commun.

 En 2017: 

- 305 admissions directes

- 4208 JH. 

- Durée de séjour :28j en moyenne , Médiane de 16j

 80% Prématurés



 Les bactériémies nosocomiales en réanimation néonatale sont 

souvent graves et majoritairement causées par les 

Staphylocoques à coagulase négative.

 Survenue de 7 bactériémies nosocomiales à Enterobacter

cloacae complexe en 2017 dont 4 très rapprochées au début de 

l’année.

 Nouveaux nés extrêmes prématurés (27 SA, moy. 830g), 

 Evolution rapidement défavorable (6 décès/7)



Entre 1983 et 2008 :16 épidémies à E. cloacae rapportées

- 6 cas nosocomiaux de 

septicémies à 

E. cloacae

liées au même clone

- 3 cas nosocomiaux 

de septicémies à 

E. cloacae

liées au même clone



 Bactériémies nosocomiales liés au KT: surveillance prospectif 

annuelle (réseau NEOCAT)

Micro-organismes isolés des 
bactériémies de 2013 à 2017
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Bactériémies à E. cloacae 2016 / 2017
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 Suivi de la colonisation digestive à E. cloacae

 Analyse environnementale

 Analyse de clonalité

 Audits Hygiène des mains



Période de 11 mois : - 728  dépistages

- 249 positifs (66 n.nés)

- Moyenne de 34%

- Délai d’acquisition  9j (3 à 66 j)
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Moyenne 34%
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 Recherche dans les siphons: 20 siphons prélevés, 4 
positifs.

 Recherche au niveau des surfaces et matériel partagés, 
négatives

 Recherche au niveau des incubateurs :

- Méthode standard  (Aucun positif)

- Recherche approfondie: 

144 prélèvements,11/18 incubateurs positifs



- 2 séries de prélèvements: avant et après 48h de chauffe (sensibilisation)

- Prélèvement des parois internes +  joints portes et turbine.

- Sans pré-incubation: 16% des prélèvements positifs

- Après incubation de 48h: 62% des prélèvements positifs



- 57 isolats analysés : 7 bactériémies, 26 

dépistages rectaux, 6 KTC, 1 urine, 1 aspiration 

bronchique, 4 siphons, 11 incubateurs et 1 

matelas

- Séquençage du génome entier (Illumina)
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Phylogenie des souches de Enterobacter

cloacae complex isolées en 2017.
Isolates belonging to the same clone are indicated in a similar color

(isolates in black are not related).

P, patient; I (   ), incubator; S (   ), siphon; B (   ), blood; RS (   ), 

rectal swab; C (   ), catheter; M, mattress;       BA (   ), bronchial 

aspiration; U (   ), urine.
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Complexe hormaechei

 Répartition polyclonale (voir poly-espèce) 

de l’ensemble des souches
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E. cloacae subsp. cloacae

Complexe hormaechei

 Répartition polyclonale (voir poly-espèce) 

de l’ensemble des souches

 6/7 souches de bactériémies ( ) sont des 

E. cloacae subsp. cloacae (2 clones 

majoritaires)



- 97 souches de E. cloacae complexe sensible et 

résistant à l’Imipénème

- E. hormaechei largement prédominants

- 160 souches cliniques de E. cloacae

complexe Carbapénèmase

- 8% E. cloacae subsp. cloacae

E. cloacae subsp. cloacae habituellement rare dans les souches 

cliniques isolés chez des adultes



-193 Enterobacter

-10 centres français

-Aucun E. cloacae subsp. 

cloacae dans les bactériémies

Complexe hormaechei
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E. cloacae subsp. cloacae

Décision de changements de tous le parc 

des incubateurs le mois de février 2018

Décision de changements de tous le parc 

des incubateurs le mois de février 2018

8/11 incubateurs ( )= source de 

transmission croisée pour au 

moins 5 des 7 bactériémies ( )

Décision de 

changements de tous 

le parc des 

incubateurs le mois 

de février 2018

Persistance de la contamination à 
Enterobacter après plusieurs bio-
nettoyage



Malgré le changement des incubateurs ….

Taux de colonisation moyen des nouveaux patients = 
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 Colonisation digestive précoce à E. cloacae complexe
est présente chez environ 1/3 nouveau-nés.

 Les souches responsables de septicémies sévères sont 
majoritairement liées à  un cluster unique de E. cloacae
subsp. cloacae dont les facteurs de virulence restent à 
analyser.

 Les incubateurs peuvent être un réservoir 
environnemental source de contamination des nouveaux-
nés.

 Intérêt de la méthode de prélèvement approfondie des 
incubateurs → Meilleure sensibilité
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